Algoritmikus kérdések a bioinformatikaban
Tételsor a 2009. 6szi félévhez

A biologiai bevezetd anyaga nem keriilt bele egyetlen tételbe sem, azonban mind-
egyik tételnél tudni kell az oda tartozd bioldgiai hatteret.
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Markertérkép készitése restrikcidés enzimekkel: double digest NP-teljessége,
partial digest esetben visszalépéses algoritmus

Markertérkép készitése hibridizaciéval hibamentes esetben: PQ-fak
Shotgun szekvendlas: legrovidebb szuperszé keresése, mohdé algoritmus

Korfedéses algoritmus a legrovidebb szuperszé keresésére

. Mintaillesztés: Knuth-morris-Pratt algoritmus, mintaillesztés véges automataval

Szuffix-fak és alkalmazasaik
Szuflix-tomb

Két szo6 globalis, lokalis és szemiglobalis illesztése, a biintetofiiggvények megvalasztasa

. Tobbszoros illesztés: SP-illesztés NP-teljessége, kozelité algoritmus az SP-

esetben

Tobbszoros illesztés: Steiner-szé probléma, kapcsolata a konszenzusos illesztéssel;
Parszimonia-probléma, quartett-modszer, heurisztikak

Blokkatrendezodés: elbjeles és eljel nélkiili permutaciok rendezése

Szintenikus tavolsag meghatdrozasa; Ultrametrikus evoliciés fa, evolucios fa
tulajdonsagok (karakterek) alapjan

RNS maésodlagos szerkezetének elorejelzése: Nussinov algoritmusa, sztochasz-
tikus CF nyelvtanok



